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NEetWe@rk MEMBERS NEWS

Nous vous souhaitons une tres belle et heureuse année
2023, remplie de beaux projets !

Un nouveau membre a rejoint le réseau GABRIEL en fin
d’année : la Fondation Congolaise pour la Recherche
Médicale, en République du Congo.

Cette institution permet ainsi de renforcer la présence
et les activités de recherche et de santé publique du
réseau GABRIEL en Afrique, en y apportant de nouvelles
compétences.

Plus d’informations sur ce nouvel arrivant dans I’article
ci-dessous.

Présentation de la Fondation Congolaise pour la
Recherche Médicale, République du Congo

La Fondation Congolaise pour la Recherche Médicale (FCRM)
(www.fcrm-congo.com) a été créée en 2008 pour résoudre
le probleme du nombre limité de scientifigues congolais
menant des activités de recherche en santé en République
du Congo. La FCRM est une institution non gouvernementale
indépendante. La Fondation a signé une convention de
collaboration avec les Ministéres congolais de la Santé
Publique et de la Science et de la Technologie, ainsi qu’avec
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I'Université Marien Ngouabi.

La Fondation recoit des fonds par le biais de
subventions et de dons qui lui permettent
d’atteindre ses objectifs. La FCRM renforce
la collaboration entre les institutions
universitaires, de recherche et de santé
en République du Congo et elle soutient
également les secteurs public et privé en
matiere de recherche en santé. A cette fin,
des accords de partenariat ont été signés
avec le ministere de la Santé publique, le
ministére de la Science et de la Technologie
et I'Université Marien Ngouabi, une institution
financée par I'Etat.

Au niveau régional, la FCRM coordonne
le Réseau de recherche clinique d’Afrique
centrale (CANTAM) dont l'objectif est de
développer les capacités de recherche
clinigue sur les maladies infectieuses
et tropicales, ainsi que le consortium
PANDORA-ID-net qui vise a apporter un
soutien a ses partenaires pour leur permettre
de préparer et d’assurer des réponses
rapides aux épidémies de maladies
infectieuses déclarées en Afrique.

Les activites de la FCRM se déroulent
dans les structures suivantes : le centre
de recherche en infectiologie Christophe
Mérieux abritant les laboratoires de biologie
moléculaire, d'immunologie et cellulaire, un
laboratoire d’'impression 3D et un laboratoire
de parasitologie, un établissement de santé
comprenant un laboratoire de recherche
cliniue, et un service administratif et

financier.

Les activités de la FCRM portent sur les
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sujets suivants :

o Epidémiologie moléculaire lige au
paludisme, Mycobacterium tuberculosis,
VIH/SIDA et COVID-19 ;

e |Infections diarrhéiques bactériennes et
virales ;

e Drépanocytose et paludisme ;

e Infections émergentes et ré-émergentes
(Chikungunya, Ebola, dengue...)

e Réponses immunologiques aux agents
pathogénes identifiés ;
» Résistance aux antimicrobiens ;

o Etudes liges aux co-infections.

La FCRM bénéficie d'une longue
collaboration avec I'Institut de médecine
tropicale (Université de  Tubingen,
Allemagne), qui sert de centre de formation
pour les étudiants congolais en maitrise et
en doctorat. S’apprétant a célébrer son
15eme anniversaire en 2023, la FCRM jouit
d’une longue histoire de renforcement des
capacités de recherche en santé en Afrique
subsaharienne et s’engage depuis plusieurs
années a promouvoir I'égalité des sexes
dans le monde scientifigue en République
du Congo et a I'étranger grace a un vaste
programme de sensibilisation, intitulé
«Femmes & Sciences ».

La FCRM a établi un historique de
publications dans de nombreuses revues
a comité de lecture, telles que The Lancet,
Nature, Science, The Lancet Infectious
Diseases, Nature Microbiology (https://
www.fcrm-congo.com/publications).

Francine Ntoumi, Fondation Congolaise
pour la Recherche Médicale, République du
Congo
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Criblage des variants du SARS-COV2

Afin de participer a I'effort de lutte contre
la COVID-19, cing membres du réseau
GABRIEL ont bénéficié du financement
pour I'achat de kits de criblage PCR des
variants SARS-CoV-2 ainsi que du support
sur la définition de la méthode de criblage
et du support sur I'analyse des données

pour lidentification des variants : Centre
d’Infectiologie Charles Mérieux (CICM) de
Madagascar, Laboratoire Rodolphe Mérieux
du Liban, BITID, ideSHi du Bangladesh et
Centre Pasteur du Cameroun Yaoundé.
Les choix des méthodes pour le criblage
ont été pour les kits commerciaux ceux de
Thermo-Fisher, SNPsig EscapePLEX, TIB
Ou par séquencage Sanger, avec des cibles,
(ou combinaisons de cibles) sur le gene S
différentes en fonction de leur contexte.
Ainsi, ces équipes ont acquis la capacité de
détecter les variants, et ont participé durant
I'épidémie 2021-2022 a l'identification de
plusieurs centaines des VOC et VOI. Ainsi,
ideSHi a le premier constaté I'apparition du
variant Omicron BA.2 au Bangladesh : Bin
Manjur OH, et al. Genome Sequences of 25
SARS-CoV-2 Sublineage B.1.1.529 Omicron
Strains in Bangladesh. Microbiol Resour
Announc. 2022 Apr 21,;11(4).e0011922.
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Aussi important que la capacité technique,
cette initiative a permis a certains de ces
groupes d’intégrer leur systeme national de
surveillance respectif : de cette fagon, les
données de laboratoire générées remontent
vers les autorités compétentes au sein des
ministeres de la Santé, et servent a nourrir
les prises de décision sur les mesures non-
thérapeutiques éventuelles a adopter.

Zannat Kawser, Tanbir Habib, Hassan Afrad,
Mohabbat Hossain, Omar Hamza, Nishat
Sultana, Saikt Rahman, Firdausi Qadri,
institute for developing Science & Health
initiatives (ideSHi), Bangladesh

Zahirul  Islam, Rakib Hassan, Shakeel
Ahmed, Bangladesh Institute of Tropical and
Infectious Diseases (BITID), Bangladesh

Luca Maharavo, Felana Ranaivo
Rabetokotany, Mandranto Rasamoelina,
Luc Hervé Samison, Centre d’infectiologie
Charles Mérieux, Madagascar

Marianne  Antar,  Marianne  Abifadel,
Laboratoire Rodolphe Meérieux, Liban et
Josette Najjar, Fondation Mérieux Liban

Ronald Perraut, Richard Njouom, Centre
Pasteur du Cameroun

Jean-Luc Berland, Emilie Westeel, Florence
Pradel, Fondation Meérieux France

Premier Forum d’Afrique francophone
sur la prise en charge de linfection
tuberculeuse

Dans sa nouvelle stratégie pour mettre fin
a la tuberculose, I'Organisation mondiale
de la santé (OMS) met tous les pays au
défi d’intensifier considérablement leurs
efforts pour atteindre de nouveaux objectifs
audacieux de réduction de 95% des déces
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par tuberculose dans le monde et de 90%
(<10 cas pour 100 000 habitants) d’ici 2035.

C’est dans ce contexte que s’est tenu le
Premier Forum d’Afrique francophone
sur la prise en charge de linfection
tuberculeuse (IT) a Yaoundé les 27 et
28 septembre 2022. Cet événement
a rassemblé les responsables des
Programmes Nationaux de Lutte contre la
tuberculose (PNLT) et/ ou le point focal IT
ou le responsable du Laboratoire National
de Référence pour la tuberculose de 11
pays d’Afrique francophone : Bénin, Burkina
Faso, Cameroun (Pays héte), Congo, Cote
d’lvoire, Gabon, Guinée, Madagascar, RDC,
Séneégal et Togo.

Cet atelier, coorganisé par le Centre Pasteur
du Cameroun (CPC) et la Fondation Mérieux
avec le soutien de QIAGEN, avait comme
question centrale : Quelles stratégies de
prévention pour accélérer I’élimination de la
tuberculose en Afrique ?

L’objectif genéral de cet atelier était de créer
une plateforme de discussion et d’échange
avec les parties prenantes concernées par
I'implémentation des recommandations de
'OMS sur I'intervention communautaire, le
dépistage de I'lT et le traitement préventif
de la tuberculose latente parmi les groupes
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a risque. Cet atelier a permis aux membres
des PNLT d’une part de s’informer sur les
tests de dépistage de I'lT et les schémas
thérapeutiques disponibles, mais également
de passer en revue les pratiques actuelles
des pays africains sur cette thématique
afin qu’ils puissent identifier des stratégies
adaptées a leur contexte socio-économique.
Une table ronde a permis d’échanger sur les
sources de financements opérationnels pour
accompagner les pays dansl'implémentation
des nouvelles stratégies de dépistage et de
prise en charge de I'IT.

Sara Eyangoh, Valérie Donkeng, Centre
Pasteur du Cameroun

Laurent Raskine, Koren Wolman-Tardy,
Jonathan Hoffmann, Fondation Meérieux

Renforcer la capacité de la science des
données et de I'écosysteme : Centre
de données RAM a Madagascar et au
Burkina Faso

La résistance aux antimicrobiens (RAM) est
une menace mondiale et les interventions
de santé publique centrées sur les données
sont 'un des piliers du plan d’action de
I'OMS pour lutter contre la RAM. S’appuyant
sur la surveillance passive comme pierre
angulaire de tous les plans d’action
nationaux grace a la collecte réguliere de
données sur la résistance aux antimicrobiens
lors du diagnostic, deux partenaires du
réseau international GABRIEL, le Centre
d’infectiologie Charles Mérieux (CICM) de
I'Université d’Antananarivo, a Madagascar
et le CHU Souro Sanou, au Burkina Faso,
ont mis en ceuvre une surveillance active par
le biais du protocole « tricycle » développé
par 'OMS avec l'appui de la Fondation
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Mérieux. Cependant, il existe encore
d’importantes lacunes dans la mise en place
d’une surveillance centrée sur les données et
d’une gouvernance efficace de ces données
dans les deux pays, pour fournir des
données factuelles permettant aux parties
prenantes et aux décideurs d’adapter les
plans d’action nationaux. Certains outils de
collecte et d’analyse normalisés existants,
par exemple Whonet et le systeme GLASS,
constituent un pilier de la surveillance
passive, mais ne sont pas adaptés a la
collecte d’autres données (par exemple, les
données de séquencage) dans le contexte
de la surveillance active. Cette surveillance
active est confrontée a (i) la non-utilisation
d’outils efficaces de collecte électronique
de données — sans normes n’atteignant pas
une qualité suffisante (doublons, données
incompletes, erreurs de saisie...), (i) la
surveillance passive non standardisée et les
données de recherche collectées conduisant
a un manqgue de partage, (i) le manque de
personnel expérimenté pour les analyses
statistiques conduisant a un retard dans la
prise en compte d’indicateurs stratégiques,
(iv) 'absence de prise de décision fondée
sur des données par les parties prenantes
de la gouvernance (v) la faible qualité des
données pour les décideurs et autorités de
santé.

Pour remédier a ces besoins, le CICM
- Université d’Antananarivo et I'Hopital
Universitaire de Souro Sanou, ont été
subventionnés pour 2 ans, par la Bill &
Melinda Gates Foundation dans le cadre
des Grands Défis 2022, avec l'aide de la
Fondation Meérieux. Ce projet collaboratif
renforcera la surveillance active réalisée

\

a Madagascar et au Burkina Faso, en
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construisant un centre de la science des
données doté d’outils robustes pour la
collecte, I'analyse et la diffusion des données
issue de la surveillance active. De plus, la
Fondation Mérieux garantira le partage des
résultats de ce projet a une communauté
plus large parmi ses partenaires basés dans
les pays a faible et moyen revenu, afin de
renforcer leurs capacités en matiere de
centres de données sur la RAM. Ce projet
est considéré comme un projet pilote sur le
développement d’un centre de données sur
la RAM pour la surveillance active. Il integre
3 processus innovants : (i) I'utilisation d’outils
de collecte de données électroniques, (i)
la mise en ceuvre des normes du « Clinical
Data Interchange Standards Consortium
(CDISC) », (iii) I'utilisation de I'outil « Staged
Development Tool (SDT) » pour améliorer
la prise de décision basée sur les données
des autorités de santé. Le concept d’un
centre de données robuste et validé pour
la surveillance active selon I'approche One
Health — centrée sur I'indicateur Escherichia
Coli BLSE, pourrait étre appliqué a d’autres
types d’études tels que TRIUMPH a
Madagascar et FASO-RAM au Burkina, déja
financées et en cours d’implémentation.
Cette approche, élaborée avec et pour les
décideurs, contribuera a un systeme de
surveillance plus réactif et résilient.

Luc Samison, Centre d’infectiologie Charles
Meérieux, Madagascar

Kabore Odilon, Abdoul Salam Quedraogo,
CHU Souro Sanou, Burkina Faso

Isidore Traore, Université Nazi Boni, Burkina
Faso

Laurence Mazuranok, Florence Pradel,
Fondation Mérieux
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Combattre la pneumonie : un programme

d’action
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La pneumonie est la premiere maladie
infectieuse mortelle dans le monde, coltant
la vie a environ 2,5 millions de personnes en
2019, dont 672 000 enfants de moins de
cing ans et 1,2 million d’adultes de plus de
70 ans, selon le Global Burden of Disease.
La pandémie de COVID-19 a fait passer les
déces par infection respiratoire a plus de 6
millions de cas en 2021.

Une action urgente est nécessaire pour
réduire le poids important de la maladie
et des déces dus a la pneumonie et pour
minimiser le risque de déces dus a de futures
pandémies respiratoires.

A I'occasion de la Journée mondiale de
la pneumonie, la Fondation Mérieux et
la Coalition Every Breath Counts ont
conjointement organisé une rencontre
importante sur les actions que les Etats
et agences internationales doivent mener
afin de réduire le nombre de décés dus
a la pneumonie, ainsi que le risque de
futures pandémies respiratoires. Des
experts reconnus dans les domaines de
« Protéger, Prévenir, Diagnostiquer et
Traiter » du Plan d’action mondial sur la
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pneumonie ont présenté des propositions
constructives sur la lutte contre la
pneumonie et en particulier celle a mener
dans les pays a faibles revenus.

Tout en reconnaissant que la sensibilisation
a la pneumonie doit étre abordée de
toutes parts, la Fondation Mérieux et
la Coalition Every Breath Counts ont
également apporté leur soutien aux
actions communautaires réalisées dans
les pays par I'attribution de subventions,
en octobre et novembre de cette année, a
onze ONG lauréates porteuses de projets a
grande échelle, promouvant et sensibilisant
ainsi le grand public a problématique de la
pneumonie.

Valentina Picot, Fondation Mérieux,

Leith Greenslade, Every Breath Counts
Coalition

Séquencage Nouvelle Génération de M.
leprae au CICM de Madagascar

En novembre 2022, deux séquenceurs
de type lllumina Iseq 100 ont été installés
au Centre d’Infectiologie Charles Mérieux
(CICM) de Madagascar. Les équipes du
Centre ont bénéficié d’'un accompagnement
pour leur montée en compétence sur la
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chimie du séquencage ainsi que sur I'analyse
des données produites par le systeme.

Cela ouvre pour le centre des perspectives
en génomique mais aussi en épidémiologie.
Plus particulierement, cette technologie
sera utilisée dans le cadre de la thématique
lepre portée par le Centre, en charge de la
surveillance de la résistance aux antilépreux
pour la région Analamanga. La résistance de
cette mycobactérie aux antibiotiques étant
déclenchée par des mutations ponctuelles
sur certains genes, le séquencage est
approprié pour scanner les genes impliqués,
en particulier folp1, rpoB et gyrA. De plus, les
mutations portées par le reste du génome
informeront sur le génotype des souches
de M. leprae circulant sur Ille. Il apparait en
effet, d’apres des travaux récents réalisés en
collaboration avec le CICM, que le génotype
(génotype 1D-malagasy appartenant a la
branche 1) observé dans la majorité des
souches soit propre a Madagascar (Avanzi
et al, 2020). La comparaison des génomes
permettra de d’étudier la diversité génétique
des souches circulant sur Ile ainsi que les
facteurs de transmission entre patients.

Jean-Luc Berland, Fondation Meérieux

Formation aux analyses bioinformatiques
pour la caractérisation  d’isolats
bactériens issus d’un séquencage
nouvelle génération

Une formation en bioinformatique organisée
par la Fondation Mérieux en collaboration
avec I'ANSES, s’est déroulée a Dakar
(Sénégal) du 5 au 9 décembre 2022. Cette
formation, ayant bénéficieé d’une subvention
a visée éducative d’lllumina, a recu plus de

80 dossiers de candidatures provenant de
15 pays d’Afrique. Sur les 23 candidats
interviewés, 10 ont été sélectionnés,
provenant de 8 pays difféerents (Bénin,
Burkina Faso, Cameroun, Cobte d’lvoire,
Gabon, Républiqgue Démocratique du

Congo, Sénégal, Togo).

Cette formation portait sur les analyses
bioinformatiques pour la caractérisation
d’isolats bactériens issus d’un séquencage
nouvelle génération.

'alternance de divers ateliers (puzzles,
jeux de sociétés, etc.), de cours théoriques
et de pratigue sur ordinateur ont permis
aux candidats d’acquérir des bases en
bioinformatique pour analyser leurs propres
jeux de données, depuis I'obtention des
données brutes, jusqu’a Iidentification de
géenes d’intéréts.
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Les progres de chacun ont pu étre mesurés
grace a des évaluations avant et apres
la formation. Tous les candidats ont fait
connaitre leurs souhaits  d’approfondir
les connaissances acquises durant cette
formation lors d’une autre session, cing
jours de formation paraissant trop court pour
assimiler completement toutes les notions.

Les retours tres positifs et les progres
observés pour chaque apprenant laissent
penser qu'il pourrait étre tres bénéfique
de rendre cette formation pérenne dans le
temps afin d’en faire bénéficier un maximum
de personnes dans le futur.

Pauline Francois, ANSES

Emilie Westeel, Fondation Mérieux

Publications des membres du réseau
GABRIEL depuis juillet 2022

Publications collaboratives

Uddin MKM, Ather MF, Akter S, Nasrin R, Rahman
T, Kabir SN, Rahman SMM, Pouzol S, Hoffmann
J, Banu S. Diagnostic Yield of Xpert MTB/RIF
Assay Using Bronchoalveolar Lavage Fluid in
Detecting Mycobacterium tuberculosis among the
Sputum-Scarce Suspected Pulmonary TB Patients.
Diagnostics (Basel). 2022 Jul 10;12(7):1676.

Ndiaye MDB, Ranaivomanana P, RasoloharimananalT,
Rasolofo V, Ratovoson R, Herindrainy P, Rakotonirina
J, Schoenhals M, Hoffmann J, Rakotosamimanana
N. Plasma host protein signatures correlating with
Mycobacterium tuberculosis activity prior to and
during antituberculosis treatment. Sci Rep. 2022 Nov
30;12(1):20640.

Colizzi V, Alteri C, D’Amelio S, Garba IH, Giovanetti M,
Komurian-Pradel F, Lourenco J, Mazeri S, Muwonge
A, Perno CF, Russo G, Mukadi-Bamuleka D.
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Preventing future pandemics and epidemics through
a North-South collaboration on genomic surveillance
in Africa. J Public Health Afr. 2022 Sep 23;13(3):2319.

Xiang Z, Sangaré AK, Wang X, Xiao Y, Kané B, Cissé |,
Camara M, Traore B, Dembele A, Wang Y, Ouedraogo
J, Timbine LG, Diallo S, Komurian-Pradel F, Doumbo
OK, Ren L, Kouriba B, Wang J. Microorganisms in
patients with acute respiratory tract infections in
Bamako, Mali. J Infect. 2022 Oct;85(4):83-e85.

Paboriboune P,Phongsavan K, Arounlangsy P, Flaissier
B, Aphayarath O, Phimmasone P, Banchongphanith
K, Xayaovong M, Jourdain G, Schott AM, Saadatian-
Elahi M, Magaud L, Klich A, Ngo-Giang-Huong N,
Heard |, Rabilloud M, Picot VS, Longuet C. Efficacy of
careHPV™ human papillomavirus screening versus
conventional cytology tests for the detection of
precancerous and cancerous cervical lesions among
women living with HIV-1 in Lao People’s Democratic
Republic. Cancer Med. 2022 May;11(9):1984-1994.

Sitbounlang P, Deharo E, Latthaphasavang V,
Marchio A, Soukhsakhone C, Soinxay V, Mayxay
M, Steenkeste N, Vincelot P, Bertani S, Palamy S,
Paboriboune P, Pineau P. Estimating the burden of
hepatitis B virus infection in Laos between 2020
and 2021: A cross-sectional seroprevalence survey.
EClinicalMedicine. 2022 Jul 29;52:101582.

Nour D, Rafei R, Lamarca AP, de Almeida LGP,
Osman M, Ismail MB, Mallat H, Berry A, Burfin G,
Semanas Q, Josset L, Hassan H, Dabboussi F, Lina
B, Colson PVasconcelos ATR, Hamze M. The Role
of Lebanon in the COVID-19 Butterfly Effect: The
B.1.398 Example. Viruses. 2022 Jul 27;14(8):1640.

Brito AF, ..., Siqueira MM, Resende PC, Vasconcelos
ATR, Spiki FR, Aguiar RS, Alexiev |, Ivanov IN,
Philipova |, Carrington CVF, Sahadeo NSD, Gurry C,
Maurer-Stroh S, Naidoo D, von Eije KJ, Perkins MD,
van Kerkhove M, Hill SC, Sabino EC, Pybus OG, Dye
C, Bhatt S, Flaxman S, Suchard MA, Grubaugh ND,
Baele G, Faria NR. Global disparities in SARS-CoV-2
genomic surveillance. medRxiv [Preprint]. 2021 Dec
9:2021.08.21.21262393.

Tegally H, ... Sangare AK, Ouedraogo AS, Sow A ...,
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Kouriba B, Adu B, ..., Njouom R, et al. The evolving
SARS-CoV-2 epidemic in Africa: Insights from rapidly
expanding genomic surveillance. Science. 2022 Oct
7;,378(6615):eabgb358.

Kawser Z, Hossain M, Suliman S, Lockman S, Gitaka
J, Bandawe G, Rahmat R, Hasan |, Siddik AB,
Afrad MH, Rahman MZ, Miller G, Walt DR, Ivers LC,
LaRocque RC, Harris JB, Qadri F. An Assessment
of a Rapid SARS-CoV-2 Antigen Test in Bangladesh.
Am J Trop Med Hyg. 2022 Aug 15;107(4):845-849.

Autres publications

Parisot N, Vargas-Chavez C, Goubert C, Baa-Puyoulet
P, Balmand S, Beranger L, Blanc C, Bonnamour
A, Boulesteix M, Burlet N, Calevro F, Callaerts P,
Chancy T, Charles H, Colella S, Da Silva Barbosa
A, Dell’Aglio E, Di Genova A, Febvay G, Gabaldon
T, Galvao Ferrarini M, Gerber A, Gillet B, Hubley R,
Hughes S, Jacquin-Joly E, Maire J, Marcet-Houben
M, Masson F, Meslin C, Montagné N, Moya A, Ribeiro
de Vasconcelos AT, Richard G, Rosen J, Sagot MF,
Smit AFA, Storer JM, Vincent-Monegat C, Vallier A,
Vigneron A, Zaidman-Rémy A, Zamoum W, Vieira
C, Rebollo R, Latorre A, Heddi A. The transposable
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